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■ Pendahuluan ■ Metode Penelitian  

Pemodelan Protein Mutan 

Evaluasi dan Optimasi Model Protein 

Evaluasi Sisi Aktif 
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■ Hasil dan Pembahasan 

Pemodelan Protein Mutan 
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Optimasi dan Evaluasi Protein Model 

Evaluasi Sisi Aktif Protein Mutan 

■ Kesimpulan 

■ Daftar Pustaka 
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